I. Informacje ogdlne

SYLABUS ZAJEC

1. Nazwa zajeé/przedmiotu:

00O NOULL B WN

Genomika i transkryptomika w badaniach cztowieka
. Kod zaje¢/przedmiotu:
. Rodzaj zajeé/przedmiotu (obowigzkowy lub fakultatywny):obowigzkowy
. Kierunek studiéw: Biologia i zdrowie cztowieka, studia stacjonarne
. Poziom studidw (I lub Il stopien, jednolite studia magisterskie): Il stopien
. Profil studiéw (ogdlnoakademicki / praktyczny): ogélnoakademicki
. Rok studiow (jesli obowiazuje): |
. Rodzaje zajec i liczba godzin (np.: 15 h W, 30 h CW):

Wyktady: 15 godzin
Laboratoria: 15 godzin
9. Liczba punktow ECTS: 4
10. Imig, nazwisko, tytut/stopien naukowy, adres e-mail prowadzacego zajecia
prof. dr hab. Izabela Makatowska, izabel@amu.edu.pl
dr Magdalena Kubiak, magdalena.kubiak@amu.edu.pl
11. Jezyk wyktadowy: polski
12. Zajecia/przedmiot prowadzone zdalnie (e-learning) (tak [cze$ciowo/w catosci] / nie): nie

Il. Informacje szczegotowe

1. Cele zaje¢/przedmiotu

Celem zajec jest przekazanie szerokiej wiedzy dotyczgcej analizy genomdw i transkryptomow, podstaw
zrdznicowania cztowieka na poziomie genomow, pokazanie w jaki sposéb genomy i transkryptomy mogg

by¢ analizowane oraz w jaki sposéb genomika i transkryptomika sg wykorzystywane w diagnostyce i
badaniach biomedycznych.

2. Wymagania wstepne w zakresie wiedzy, umiejetnosci oraz kompetencji spotecznych (jesli obowigzujg)

Brak

3. Efekty uczenia sie (EU) dla zajec¢ i odniesienie do efektéw uczenia sie (EK) dla kierunku studiow

Symbol EU dla
zajeé/przedmiotu

Efekt_01

Efekt_02

Efekt_03

Efekt_04

Efekt_05

Efekt_06

Efekt_07

Efekt_08

Po zakoriczeniu zajec i potwierdzeniu osiggniecia EU
student/ka:

zna i rozumie architekture i funkcje genomu prokariotycznego i
eukariotycznego genomu jgdrowego i mitochondrialnego

Rozumie jak funkcjonujg geny i w jaki sposéb zaburzenie ich
funkcji moze wptywaé na zdrowie cztowieka

Wie i rozumie w jaki sposdb powstajg mutacje i jakie sg znane
mechanizmy naprawy DNA

Potrafi wymienic¢ i scharakteryzowa¢ metody
sekwencjonowania nowej generacji

Rozumie w jaki sposdb specjalistyczne metody
sekwencjonowania genomoéw i transkryptomoéw sg
wykorzystywane w diagnostyce i badaniach biomedycznych

Zna i rozumie podstawowe metody analizy genomoéw i
transkryptomoéw

Potrafi, wykorzystujac przeglgdarki genomowe, wyszukac i
odpowiednio przefiltrowaé informacje dotyczace genomu i
transkryptomu cztowieka

Potrafi przeprowadzi¢ podstawowg analize sekwencji
genomowych i transkryptomow wykorzystujgc narzedzia
internetowe

Symbole EK dla

kierunku studiow

K_W04

K_Wo04

K_W04

K_U01, K_U02

K_U01, K_W04

K_U01, K_Wo1
K_U02, K_U03,

K_KO1, K_K02,
K_KO03, K_K06

K_U02, K_U03



4. Tresci programowe zapewniajgce uzyskanie efektdw uczenia sie (EU) z odniesieniem do odpowiednich
efektow uczenia sie (EU) dla zaje¢/przedmiotu

Symbol EU dla

Tresci programowe dla zajeé¢/przedmiotu zajeé/przedmiotu

Struktura i cechy genetyczne genomow prokariotycznych oraz

eukariotycznych genomdw jagdrowych i mitochondrialnych Efekt_01
Mapowanie genetyczne i fizyczne Efekt_06
Transkryptom i regulacja transkrypcji Efekt_02
Modyfikacje chromatyny i DNA Efekt_02, Efekt_01
Replikacja DNA, mutacje i naprawa DNA E:z:g:gg’ Efekt_02,
Organizacja i zréznicowanie genomu cztowieka Efekt_01, Efekt_05
Elementy powtarzalne i ich wykorzystanie w badaniach biomedycznych Efekt_01, Efekt_06
Nowoczesne technologie sekwencjonowania Efekt_05
Sekwencjonowanie i sktadanie genomow i transkryptoméw Efekt_05

Przegladarki genomowe oraz internetowe narzedzia do analizy genomow i Efekt_07, Efekt_06

transkryptomoéw
Adnotacje sekwencji genomowych - identyfikacja gendw, adnotacje Efekt_07, Efekt_08,
funkcjonalne, identyfikacja miejsc wigzania czynnikdw transkrypcyjnych Efekt_06

Analiza transkryptoméw - szacowanie poziomu ekspresji, ekspresja

s . . . Efekt_08, Efekt_06
réznicowa, wzbogacenie funkcjonalne, klastrowanie

Wyspecjalizowane metody sekwencjonowania genomow i transkryptomoéw

i ich wykorzystanie w badaniach biomedycznych Efekt_04, Efekt_05

Metody identyfikacji gendw powigzanych z chorobami Efekt_02, Efekt_03
Analiza wptywu mutacji na funkcjonalnos¢ genu Efekt_02, Efekt_08
Wykorzystanie danych genomicznych i transkryptomicznych w diagnostyce Efekt 05
medycznej -
Metagenomika w badaniach biomedycznych Efekt_05

5. Zalecana literatura

Wydawnictwa ksigzkowe (wybrane fragmenty wskazane przez prowadzgcego)
1. T.A Brown: Genomy, Wydawnictwo Naukowe PWN SA, Warszawa, 2009
2. Jerzy Bal: Genetyka medyczna i molekularna, Wydawnictwo Naukowe PWN SA, Warszawa, 2017

6. Informacja o tym, gdzie mozna zapoznad sie z materiatami do zaje¢, instrukcjami do laboratorium, itp.
lll. Informacje dodatkowe

1. Metody i formy prowadzenia zaje¢ umozliwiajgce osiggniecie zatozonych EK (prosze wskazac z
proponowanych metod wtasciwe dla opisywanego modutu lub/i zaproponowac inne)

Metody i formy prowadzenia zajec
Wyktad z prezentacjg multimedialng wybranych zagadnien TAK
Wyktad konwersatoryjny
Wyktad problemowy
Dyskusja
Praca z tekstem
Metoda analizy przypadkéw

Uczenie problemowe (Problem-based learning)



Gra dydaktyczna/symulacyjna

Rozwigzywanie zadan (np.: obliczeniowych, artystycznych, praktycznych) TAK
Metoda ¢wiczeniowa TAK
Metoda laboratoryjna

Metoda badawcza (dociekania naukowego)

Metoda warsztatowa

Metoda projektu TAK
Pokaz i obserwacja

Demonstracje dzwiekowe i/lub video

Metody aktywizujgce (np.: ,burza mézgdw”, technika analizy SWOT, technika
drzewka decyzyjnego, metoda , kuli Sniegowej”, konstruowanie ,map mysli”)

Praca w grupach

2. Sposoby oceniania stopnia osiggniecia EK (prosze wskazaé z proponowanych sposobdéw wiasciwe dla
danego EK lub/i zaproponowac inne)

Symbole EK dla modutu zajeé/przedmiotu
EK_1 EK_2 |[EK_3 EK_4 [EK_5 |[EK_6 EK_7 [EK_8
Egzamin pisemny TAK |TAK |TAK |TAK |TAK |TAK

Sposoby oceniania

Egzamin ustny

Egzamin z ,otwartg ksigzkg”

Kolokwium pisemne TAK |TAK |TAK |TAK |TAK |[TAK |TAK TAK
Kolokwium ustne

Test

Projekt TAK |TAK |TAK |TAK
Esej TAK

Raport

Prezentacja multimedialna
Egzamin praktyczny (obserwacja wykonawstwa)

Portfolio

3. Naktad pracy studenta i punkty ECTS

L. Srednia liczba godzin na zrealizowanie

Forma aktywnosci L.
aktywnosci

Godziny zaje¢ (wg planu studidéw) z nauczycielem 30

Praca wtasna studenta:

Przygotowanie do zajeé 15

Czytanie wskazanej literatury 10

Przygotowanie pracy pisemnej, raportu, prezentacji,

demonstracji, itp. >
Przygotowanie projektu 10
Przygotowanie pracy semestralnej

Przygotowanie do egzaminu / zaliczenia 30

SUMA GODZIN 100



LICZBA PUNKTOW ECTS DLA MODUtU
ZAJEC/PRZEDMIOTU

4. Kryteria oceniania wg skali stosowanej w UAM

Wyktad:
Warunkiem zaliczenia przedmiotu jest zdanie egzaminu oraz poprawne napisanie eseju. Egzamin
obejmuje zagadnienia omawiane na wyktadach. Egzamin pisemny sktada sie z pytan testowych
jednokrotnego wyboru. Warunkiem przystgpienia do egzaminu jest uzyskanie zaliczenia z éwiczen.
bardzo dobry (bdb; 5,0): poprawne napisanie eseju oraz zrealizowanie zadan w trakcie egzaminu na
poziomie poprawnosci 91-100%
dobry plus (+db; 4,5): poprawne napisanie eseju oraz zrealizowanie zadan w trakcie egzaminu na
poziomie poprawnosci 81-90%
dobry (db; 4,0): poprawne napisanie eseju oraz zrealizowanie zadan w trakcie egzaminu na poziomie
poprawnosci 71-80%
dostateczny plus (+dst; 3,5): poprawne napisanie eseju oraz zrealizowanie zadan w trakcie egzaminu
na poziomie poprawnosci 61-70%
dostateczny (dst; 3,0): poprawne napisanie eseju oraz zrealizowanie zadan w trakcie egzaminu na
poziomie poprawnosci 51-60%
niedostateczny (ndst; 2,0): brak eseju lub zrealizowanie zadan w trakcie egzaminu na poziomie
poprawnosci 0-50%
Cwiczenia:
Na ¢wiczeniach obecnos¢ jest obowigzkowa. Student/studentka ma prawo do jednej
usprawiedliwionej nieobecnosci na ¢wiczeniach. Warunkiem uzyskania zaliczenia z éwiczen jest
pozytywna ocena koncowa bedgca srednig arytmetyczng ocen uzyskanych z wszystkich
sprawdziandow pisemnych i oceny z protokotu. Koniecznym jest uzyskanie pozytywnej oceny z
kazdego ze sprawdzianéw, wykonanie projektu oraz uzyskanie pozytywnej oceny z protokotu.
Kryteria oceny:
bardzo dobry: student pozytywnie zaliczyt wszystkie sprawdziany i projekt oraz uzyskat $rednig
oceng powyzej 4,74.
dobry plus: student pozytywnie zaliczyt wszystkie sprawdziany i projekt oraz uzyskat srednia
ocene pomiedzy 4,25-4,74.
dobry: student pozytywnie zaliczyt wszystkie sprawdziany i projekt oraz uzyskat srednig ocene
pomiedzy 3,75-4,24.
dostateczny plus: student pozytywnie zaliczyt wszystkie sprawdziany i projekt oraz uzyskat
srednig ocene pomiedzy 3,25-3,74.
dostateczny: student pozytywnie zaliczyt wszystkie sprawdziany i projekt oraz uzyskat srednig
ocene pomiedzy 3,0-3,24.
niedostateczny: student nie zaliczyt projektu lub nie uzyskat pozytywnej oceny z jednego lub
wiecej sprawdziandéw
Kryteria oceny sprawdzianow:
bardzo dobry: student wykonat poprawnie zadanie w zakresie powyzej 90%.
dobry plus: student wykonat poprawnie zadanie w zakresie 81-90%.
dobry: student wykonat poprawnie zadanie w zakresie 71-80%.
dostateczny plus: student wykonat poprawnie zadanie w zakresie 61-70%.
dostateczny: student wykonat poprawnie zadanie w zakresie 51-60%.
niedostateczny: student wykonat zadanie ponizej 51% poprawnych odpowiedzi.



